Cryaujcku nporpam: MacTep akaJieMCKe CTyiuje HHPOpMaTHKE

Ha3zus npeamera: P376 - VcrpaxxuBame nojaraka y 6monH(opMaTUIiu

HacraBuuk: Henanx Mutuh u apyru nacraBaunu Karenpe 3a pauyHapcTBO U HHPOPMATHKY

Craryc npeamera: N360pHu

Bbpoj ECIIb: 8

YcaoB: Hema npenyciioBa

Inb npeaMera: Yo3HaBame ca METOJaMa M TEXHUKaMa HCTPakKUBamba MoJaTaka Koje ce
npUMeRYyjy y OnonadopMaTuim.

Hcxon mpeamera: [1o 3aBpiieTky Kypca CTYACHT je OCIIOCOOJBEH J]a MEeToJaMa
HCTPaKMBama M0/IaTaka aHAJIM3Upa pa3InuuTe OMOJIOLIKE MM01aTKe (TEHOMCKOT WU
MIPOTENHCKOT MOPEKJIA, KA0 U MUKPOHHU30BE)

Canp:xaj npeaMeTa: Yeoa y ucTpaxuBame nojaraka y ouonnpopmaruiy. [pernen 6uonHpopMaTHIKux
aHanu3a u3 nepcrexTuse McrpaxnBama nopataka. Ynmheme 1 MHTErpanyja OMOIOMIKKUX nojgaraka. Hucke,
o0paciy 1 lbHXOBO IIOpaBHAKE U NpeTpakuBame. VcTpaxuBame noiaTaka y TeHOMHIM U IIPOTEOMHIIH.
MUuKpOHH30BY M aHAJIM3a BUXOBOT Cajipikaja. Busyenu3sanuja 1o0HjeHUX pe3yrTaTa.
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(HacTaBHUK MO)Ke M3a0paTH Ipyry oAropapajyhy akTyelHy JTUTepaTypy)

Bp. uac. akT. nactape: 7 | Teopujeka nactasa: 2 | Ipak. nacrasa: 3 | JIa6.sewbe: - | CUP: 2

Metoae usBohema HacraBe: OpOHTAIHY, TPYITHH, HHAUBUIYAIHU U IPAKTUYHH.

Onena 3Hama (Makcumasian o6poj moena je 100)

IIpenucnuTHe o6aBe3e MmoeHa 3aBpIIHU UCITUT MoeHa
aKTUBHOCT Y TOKY TpeJaBamba - MUCMEHU MCIIUT -
MpaKTUYHA HACTaBa - YCMEHHU UCIIUT -
KOJIOKBH]YM-H1 20 MMACMEHO-YCMEHH HCITUT 40
CEMUHAp-U 40




